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Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Katedra Genetyki i Biosystematyki

Studia

wydziat kierunek

poziom| pierwszego stopnia

Wydziat Biologii Biologia

formal| stacjonarne

specjaln

modut

af wszystkie
osciowy

specjalizacja| wszystkie

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

prof. dr hab. Tadeusz Namiotko; mgr Agata Szwarc; Mi

chalina Kijowska; prof. dr hab. Marek Zietara

Formy zajeé, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS

Formy zajec¢

Wyktad, Cw. laboratoryjne
Sposéb realizacji zajec

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Cw. laboratoryjne: 15 godz., Wyktad: 15 godz.

2

SZACOWANIE CZASU PRACY

Praca w kontakcie z nauczycielem:

Udziat w wyktadach - 15 godzin

Udziat w ¢wiczeniach - 15 godzin

Udziat w egzaminie i kolokwium - 2 godziny

Udziat w konsultacjach- 5 godzin

Samodzielna praca studenta:

Przygotowanie do egzaminu i kolokwium - 13 godzin
RAZEM: 50 godzin

Termin realizacji przedmiotu

2022/2023 letni

Status przedmiotu

fakultatywny (do wyboru)

Jezyk wyktadowy
polski

Metody dydaktyczne

- Projektowanie doswiadczen

- Wykonywanie doswiadczen

- Wykfad konwersatoryjny

- Wyktad problemowy

- Wyktad z prezentacjg multimedialng
- opcjonalnie zajecia w trybie on-line

Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia

Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

- wykonanie pracy zaliczeniowej - projekt lub prezentacja
- ustalenie oceny zaliczeniowej na podstawie ocen czgstkowych
otrzymywanych w trakcie trwania semestru
- kolokwium
- zaliczenie wykladow w postaci sprawdzianu pisemnego (test wyboru i/lub
zadania otwarte); zaliczenie ¢éwiczen w postaci raportow
Podstawowe kryteria oceny
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« zaliczenie pisemne obejmuje materiat z wyktadéw

» mozliwos$¢ uzyskania dodatkowych punktéw za aktywnos$¢é na wyktadach i
¢wiczeniach

» warunkiem uzyskania zaliczenia z ¢wiczen jest poprawne wykonanie zestawéw
zadan przewidzianych na ¢wiczeniach

» warunkiem zaliczenia przedmiotu jest uzyskanie pozytywnej oceny za raport z
pracy wykonanej na éwiczeniach w terminie ustalonym przez Prowadzacego

« student ma obowigzek uzupetni¢ braki w wiedzy i umiejetnosciach spowodowanych
nieobecnoscig we wlasnym zakresie po konsultacji z Prowadzacym

» w celu ustalenia sposobu weryfikacji uzupetnionej wiedzy i umiejetnosciach nalezy
skonsultowac sie z Prowadzgcym

* z uwagi na zblokowang forme éwiczen (3 spotkania w semestrze) nieobecnosé na
éwiczeniach skutkuje ich niezaliczeniem

* w wyjatkowych sytuacjach wynikajacych z przyczyn zdrowotnych lub powaznych
zdarzen losowych dopuszczalna jest mozliwo$¢ odrobienia jednych ¢wiczen w
ramach tego samego zakresu tematycznego, po uprzednim uzgodnieniu tego z

Prowadzacymi
Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie
samoocena dokonywana
. . . rozwigzanie zadania . przez studentéw lub
zaktadany efekt ksztatcenia sprawdzian pisemny sprawozdanie/raport )
problemowego obserwacja postaw
studentow
Wiedza
B_W10 +
B_W14 +
Umiejetnosci
B_UO1 +
B_U04 +
Kompetencije
B_K06 +

Okreslenie przedmiotéw wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
brak

B. Wymagania wstepne
brak
Cele ksztalcenia

Zapoznanie studentéw z problematykg wspotczesnych metod badawczych w taksonomii zwierzat . Poznanie podstawowych technik oraz etapow
analizy danych morfologicznych i molekularnych.
Tresci programowe

Problematyka wyktadu: Taksonomiczna analiza fenetyczna danych morfologicznych. Podstawowe techniki molekularne stosowane w taksonomii
zwierzat. Przedstawienie podstawowych metod statystycznych w analizie danych sekwencyjnych. Wnioskowanie filogenetyczne.
Problematyka ¢wiczen: Zapoznanie z podstawowymi etapami prowadzenia badan taksonomicznych. Wybrane metody fenetycznej analizy danych
morfologicznych. Zapoznanie z podstawowymi metodami molekularnymi stosowanymi w taksonomii zwierzat wraz z metodami statystycznymi
danych sekwencyjnych. Podstawy wnioskowania filogenetycznego.

Wykaz literatury

Literatura podstawowa:

Brown T. A. 2001. Genomy. Wydawnictwo Naukowe PWN, Warszawa.

Falniowski A. 2003. Metody numeryczne w taksonomii. Wydawnictwo UJ, Krakéw.

Hall B.G. 2008. tatwe drzewa filogenetyczne. Poradnik uzytkownika. Wyd. Uniw. Warszawskiego, Warszawa.
Hills D. M. i in. (red.). 1996. Molecular systematic. Sinauer Associates, Sunderland, MA.

Literatura uzupetniajgca:
Danielopol D.L., Namiotko T., Horne D.J. 2022. Accidental monstrosities: Taxonomic chimeras in Ostracoda (Crustacea) Zootaxa, 5116 (2): 151-199.
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Hennig W. 1966. Phylogenetic Systematics. University of lllinois Press, Urbana IL.

Kierunkowe efekty uczenia sie

Przedmiot realizuje:

Efekty ksztatcenia dla kierunku Biologia UG w bloku
"Biologia zwierzat": B_W10, B_W14, B_U01, B_U04,
B_KO01, B_K06

Wiedza

- objasnia zasady dziatania podstawowych metod badawczych w taksonomii
zwierzat (B_W14)

- rozumie wady, zalety i ograniczenia zastosowania poszczeg6lnych metod
wykorzystywanych w taksonomii zwierzat (B_W10)

Umiejetnosci

- Stosuje podstawowg aparature i narzedzia badawcze oraz ma znajomos$¢ prac
laboratoryjnych wykorzystywanych w badaniach taksonomicznych (B_U01)

- Stosuje podstawowe metody statystyczne oraz algorytmy i techniki informatyczne
do analizy danych biologicznych (B_U04)

Kompetencje spoteczne (postawy)

- jest odpowiedzialny za powierzony sprzet/materiaty i wiasng prace oraz szanuje
prace innych (B_KO06)

Kontakt

tadeusz.namiotko@ug.edu.pl
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