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Podstawy ewolucji molekularnej

13.0.0356

Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Pracownia Genetyki

Studia

wydziat kierunek

poziom| drugiego stopnia

Wydziat Biologii Biologia

formal| stacjonarne

specjalnosciowy| molekularna, parazytologia, genetyka ewolucyjna, embriologia i cytologia

modut| taksonomia i filogeografia, toksykologia srodowiska wodnego, biologia

roslin, biotechnologia roslin, grzybdéw i porostow, mikrobiologia

specjalizacja| wszystkie

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

prof. UG, dr hab. Anna Wysocka

Formy zaje¢, sposob ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS

Formy zaje¢

Wykfad
Sposob realizacji zaje¢

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Wykfad: 15 godz.

1
Praca w kontakcie z nauczycielem:

- udziat w wyktadach - 15 godz.

- zaliczenie przedmiotu- 2 godziny
Samodzielna praca studenta:

- przygotowanie do zaliczenia i studiowanie
literatury- 8 godzin

RAZEM: 25 godz.

Termin realizacji przedmiotu

2021/2022 letni

Status przedmiotu

fakultatywny (do wyboru)

Jezyk wyktadowy
polski

Metody dydaktyczne

Wykfad z prezentacjg multimedialng i elementami
dyskusji

Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia

Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

Wyktad: test z pytaniami (zadaniami) otwartymi
Podstawowe kryteria oceny

Wyktad:

- zaliczenie pisemne obejmuje materiat z wyktadu, zadanej literatury i dostepnych
zrodet elektronicznych

- zaliczenie w formie testowej weryfikuje stopien opanowania zrealizowanego materiatu
- oceniane jest wg skali procentowej okreslonej w Regulaminie Studiéw UG
Uczestniczenie w zajeciach - warunkiem zaliczenia jest uczestnictwo w co najmniej
85% wyktadéw. W przypadku nieobecnosci na zajeciach Student powinien
usprawiedliwi¢ te nieobecnos¢ zgtaszajac sie do Prowadzacego w terminie 7 dni -
liczac od dnia zakonczenia zwolnienia lekarskiego lub od dnia, w ktérym opuscit
zajecia z innej powaznej przyczyny. Student ma obowigzek uzupetnic braki w wiedzy i
umiejetnosciach, spowodowane nieobecnoscig na wyktadach, we wtasnym zakresie.

Sposoéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie
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B2_W04 test zaliczeniowy; dyskusja

B2_WO08 test zaliczeniowy; dyskusja

B2_UO01 obserwacja biezgcej pracy studenta, dyskusja
B2_UO03 obserwacja biezgcej pracy studenta, dyskusja
B2 K01 obserwacja i ocena postaw studenta

Okreslenie przedmiotéw wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
brak

B. Wymagania wstepne
brak

Cele ksztatcenia

Poznanie podstawowych zagadnien z zakresu ewolucji molekularnej; poszerzenie wiedzy na temat mozliwosci wykorzystania zmiennosci
molekularnej jako narzedzia do poznania stopnia pokrewiefnstwa ewolucyjnego organizmow.

Tresci programowe

Problematyka wyktadu:

Wybrane zagadnienia z zakresu ewolucji molekularnej: od ewolucji darwinowskiej do ewolucji molekularnej; markery i techniki molekularne w
badaniach ewolucji molekularnej; réznorodnos¢ i zmiennos¢ sekwencji DNA w genomie; DNA pozajadrowy, ewolucja genomow organellarnych;
koncepcja zegara molekularnego i tempo substytuciji; teoria mutacji neutralnych; genealogie genéw i gatunkéw; ewolucja intronéw; natura kodu
genetycznego i hipotezy jego ewolucji; drogi ewolucji biatek o réznym stopniu zaleznosci miedzy strukturg a funkcjg; ewolucja molekularna w
badaniach bioré6znorodnosci (podejscie barkoding DNA); starozytny DNA.

Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zajeé:

Futuyma DJ. (2008). Ewolucja. Wydawnictwo Uniwersytetu Warszawskiego.

Higgs PG., Attwood TK. (2008). Bioinformatyka i ewolucja molekularna (red. K. Murzyn). PWN Warszawa.

Bromhan L. 2008. An intraduction to molecular evolution and phylogenetics. Oxford University Press.

Avise: Markery molekularne, historia naturalna i ewolucja. (2008). Wydawnictwo Uniwersytetu Warszawskiego.

B. Literatura uzupetniajgca

Graur D., Li WH. (2000) Fundamentals of Molecular Evolution. Sinauer Associates, INC., Sunderland, Massachusetts.
Brooker RJ. (2009). Genetics: Analysis & Principles, MCGraw-Hill Higher Education.

Kubicz A. (1999). Tajemnice ewolucji molekularnej. PWN Warszawa-Wroctaw

Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza
Przedmiot realizuje efekty uniwersalne i obszarowe: - definiuje podstawowe pojecia z zakresu ewolucji molekularnej B2_W04
P7U_W, P7S_WG: - opisuje hipotezy ewolucji kodu genetycznego B2_W04
B2_W04, B2_W08, B2_U01, B2_U03, B2_KO01 - objasnia hipoteze zegara molekularnego B2_W04

- orientuje sie we wspdiczesnych technikach molekularnych w badaniu ewolucji
molekularnej B2_W08
Umiejetnosci

- klasyfikuje markery molekularne wykorzystywane w badaniach filogenetycznych
B2_UO01

- dyskutuje na temat wad i zalet zastosowania podejscia DNA barcoding do
identyfikacji gatunkéw B2_U03

Kompetencje spoteczne (postawy)

- jest zorientowany na poszerzanie wiedzy z zakresu ewolucji molekularnej B2_KO01

Kontakt

anna.wysocka@ug.edu.pl
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