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poziom| pierwszego stopnia
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formal| stacjonarne

eksperymentalna

specjalnosciowy

L wszystkie

specjalizacja| wszystkie

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

prof. dr hab. Tadeusz Kaczorowski

Formy zajeé, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS

Formy zajec¢
Wyktad
Sposéb realizacji zajec

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Wyktad: 15 godz.

1
SZACOWANIE CZASU PRACY

Praca w kontakcie z nauczycielem:

Udziat w wyktadach - 15 godzin

Konsultacje — 1 godzina

Zaliczanie przedmiotu: 1 godz.

Praca samodzielna studenta (studiowanie literatury,
przygotowanie sie do egzaminu): 8 godzin

RAZEM: 25 godzin

Termin realizacji przedmiotu

2022/2023 letni

Status przedmiotu

fakultatywny (do wyboru)

Jezyk wykladowy
polski

Metody dydaktyczne

Wykiad z prezentacjg multimedialng

Forma i sposéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia

Egzamin
Formy zaliczenia

kolokwium
Podstawowe kryteria oceny

* egzamin obejmuje materiat z wyktadu oraz tresci przyswojone przez studenta poprzez
studiowanie wybranych zagadnien

* egzamin pisemny oceniany zgodnie z Regulaminem Studiéw UG

» Obecnos$¢ na wyktadach, dopuszczalne s 2 nieobecnosci (2 godz. lekcyjne).
Zwolnienia nalezy dostarczy¢ na kolejnych zajeciach (tj. w ciagu tygodnia od zaistniatej
nieobecnosci). Braki w wiedzy spowodowane nieobecnoscig student uzupetnia we
wiasnym zakresie, zgodnie z planem zajec.

Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie
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zakladany efekt ksztatcenia Wykiad z prezentacjg multimedialng

Wiedza
GM1_WO01 zaliczenie na oceng; Egzamin testowy
GM1_W04 zaliczenie na oceng; Egzamin testowy

Umiejetnosci

GM1_U04 Egzamin
Kompetencje
GM1_KO07 Egzamin, ocena zaangazowania studenta na zajeciach

Okreslenie przedmiotéw wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
B. Wymagania wstepne
Ukonczony kurs z biochemii

Cele ksztatcenia

Poznanie technik sekwencjonowania kwasoéw nukleinowych i biatek do aplikacji praktycznych.

Tresci programowe

Reakcja fancuchowa polimerazy (PCR). Zasady i techniki sekwencjonowania DNA i RNA i biatek. Struktura genoméw; mapowanie genomoéw
technikami fizycznymi; mapowanie genoméw technikami genetycznymi. Strategie sekwencjonowania genomoéw i proteoméw; analiza danych
sekwencyjnych; konstrukcja map metabolicznych; znajdowanie genéw w duzych genomach; regulacja aktywnosci genomu; molekularne podstawy
ewolucji genomoéw; dynamika genoméw; Analiza przeptywu genéw pomiedzy genomami; analiza profili transkrypcyjnych genomoéw.

Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zajeé¢ (zdania egzaminu):
Brown TA: Genomy 4, PWN 2009
Primrose SB: Zasady analizy genomu. Wyd. Nauk.Techn. 1999

B.Literatura uzupetniajgca

Najnowsze artykuty przegladowe

Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza
GM1_WO01, GM1_W04, zna podstawy metodologiczne sekwencjonowania kwasow nukleinowych i biatek.
GM1_U04, Orientuje sie w strategiach sekwencjonowania stosowanych w przypadku analizy
GM1_KO07 genomowego DNA (GM1_W01; GM1_W04)

Umiejetnosci
wykorzystuje literature naukowaq z zakresu technik sekwencjonowania opublikowang
w jez. polskim i ang.; krytycznie konfrontuje informacje biologiczne pochodzace z
roznych zrédet i na tej podstawie wycigga uzasadnione wnioski (GM1_U04)
Kompetencje spoteczne (postawy)

systematycznie aktualizuje wiedze biologiczng i informacje o jej praktycznych
zastosowaniach (GM1_K07)

Kontakt

tadeusz.kaczorowski@biol.ug.edu.pl
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