
Powstanie Katedry związane jest 

z osobą prof. dr. hab. Tadeusza Sywuli, 

wieloletniego kierownika jednostki, dzięki 

któremu w 1976 r. powstał Zespół Systema-

tyki Eksperymentalnej w ówczesnym Zakła-

dzie Zoologii, funkcjonujący od 1993 r. jako 

samodzielna Katedra Genetyki. W 2017 r. 

jednostka zmieniła nazwę na Katedra Genety-

ki i Biosystematyki i obecnie w jej ramach 

funkcjonują dwie pracownie: Genetyki oraz Biosystematyki i Ekologii 

Bezkręgowców Wodnych. Na cześć założyciela Katedry członkowie naszego 

zespołu nazwali nowy gatunek kiełża z Jeziora Ochrydzkiego (Macedonia 

Północna) oraz nowy gatunek małżoraczka zamieszkującego wody podziem-

ne Chorwacji. 

Rys historyczny 

Tematyka badawcza 

Od początku działania jednostki zainteresowania pracowników 

koncentrują się wokół szeroko rozumianej bioróżnorodności zwierząt, 

szczególnie wodnych bezkręgowców - badanej na poziomie populacji gatun-

ków oraz wielogatunkowych zgrupowań. Obecnie analizowana jest ona 

na drodze podejścia integratywnego, uwzględniającego sposoby wytyczania 

jednostek taksonomicznych na podstawie zarówno danych morfologicznych, 

jak i molekularnych czy ekologicznych. 
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Badania mikrobiomu owa-

dów, drobnych skorupiaków wód 

słodkich oraz zooplanktonu mor-

skiego metodą barkodingu DNA 

pozwalają na identyfikację związa-

nych z nimi mikroorganizmów 

(w tym endosymbiontów), ocenę ich 

potencjalnego wpływu na gospoda-

rza i analizę koewolucji gospodarz-

symbiont.  

Jeden z głównych nurtów 

badań dotyczy procesów ewolucyj-

nych leżących u podstaw genetycz-

nej zmienności populacji oraz me-

chanizmów specja-

cji i adaptacji przy 

zastosowaniu da-

nych molekularnych. Nieocenionym 

poligonem badań jest unikatowy 

ekosystem starożytnego Jeziora 

Ochrydzkiego, stanowiący tzw. 

„biodiversity hotspot” 

na Liście Światowego 

Dziedzictwa UNE-

SCO. Inny kierunek 

działań, służących we-

ry f ikac j i  h ipotez 

o pokrewieństwie 

organizmów, stanowią badania z 

zakresu filogeografii i taksonomii 

molekularnej, z których część znaj-

duje praktyczne zastosowanie np. w 

zarządzaniu i ochronie bio-

różnorodności czy też jej 

estymacji poprzez wykry-

wanie gatunków kryptycznych.  

Osobny kierunek badawczy dotyczy ekologii ewolucyjnej i ewolucji 

cech fenotypowych oraz znaczenia cech historii życiowych i sposobu rozm-

nażania jako komponentów dostosowania bezkręgowców.  

Bioróżnorodność i ewolucja 

Sex vs. asex 

„Biodiversity hotspot” 

Mikrobiom 

Str. 2 

Zespół bakterii wspólnych dla larw i osobników dorosłych 
wciornastka Hoplothrips carpathicus (Kaczmarczyk i in. 2018) 
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Jezioro Ochrydzkie 

skrzelonóg - zadychra  
Branchipus schaefferi,  

samica (góra) i samiec (dół) 
(Mioduchowska i in. 2018) 
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małżoraczek -  
Plesiocypridopsis newtoni 
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pluskwiak - płaszczak 
Aphelocheirus aestivalis  

małżoraczki - Eucypris virens: ♀ amfimiktyczna (SEX) podczas kopulacji, ♀ 
apomiktyczna (ASEX) składająca jaja 

(Vandekerkhove i in. 2013) 
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https://www.wattagnet.com/ext/resources/Images-by-month-year/18_06/poultry/Bacteria-Graphic.jpg 
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Jezioro Ochrydzkie w Macedonii Północnej 
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W ten kontekst wpisują się badania nad 

zmianami składu chemicznego szkieletów bezkręgow-

ców morskich na tle wzmożonej emisji CO2 i zakwa-

szania wód oceanicznych, z czym związane są zmiany 

w cyklach geochemicznych pierwiastków w morzach. 

Analizom poddawane są zależności między globalnymi 

zmianami kl imatycznymi 

a bioróżnorodnością organi-

zmów morskich w Arktyce.  

Arktyka a globalne zmiany klimatyczne 

Rzeka Shashe w Botswanie 
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Dolina Tarfala  
w Szwecji  
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Kolejny nurt badań koncentruje się 

na zagadnieniach dotyczących biosystematyki 

(włączając morfometrię geometryczną), fau-

nistyki, zoocenologii i (paleo)ekologii wod-

nych bezkręgowców, ze szczególnym 

uwzględnieniem małżoraczków (Ostracoda). 

Podejmowana problematyka dotyka istot-

nych dziś możliwości wykorzystania organi-

zmów do rekonstrukcji procesów zachodzą-

cych w przeszłości w oparciu o fosylne 

szczątki, jak i w in-

dykacji zmian środo-

wiska obecnie.  

Ważnym obszarem prac są również innowa-

cyjne i interdyscyplinarne zagadnienia z zakresu  

ochrony i rekultywacji zbiorników wodnych i rzek, 

a także konstrukcja i zastosowanie biomarkerów 

do analiz środowiskowych.  

Ochrona środowiska 

„Rekonstrukcja przeszłości” 

wężowidło - Gorgonocephalus sp. 

Str. 3 
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małżoraczek - Potamocypris 
mastigophora 
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Hornsund, Spitsbergen 
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rozgwiazdy - 
Ctenodiscus crispatus 

małże - racicznice zmienne 
Dreissena polymorpha  

na podłożu betonowym (eksperyment)
(Wojtasik i in. 2019) 
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Zbiornik przyhałdowy na Śląsku 

fot. L. Sworobowicz 
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Hydrobiologia, zoocenologia i (paleo)ekologia 
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