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Rys historyezny

Powstanie Katedry zwiazane jest
z osoba prof. dr. hab. Tadeusza Sywuli,
wieloletniego kierownika jednostki, dzieki
ktoremu w 1976 r. powstat Zespot Systema-
tyki Eksperymentalnej w owczesnym Zakia-
dzie Zoologii, funkcjonujacy od 1993 r. jako
samodzielna Katedra Genetyki. W 2017 r.

jednostka zmienita nazwe na Katedra Genety-

ki i Biosystematyki i obecnie w jej ramach Prof. dr hab. Tadeusz Sywula

funkcjonuja dwie pracownie: Genetyki oraz Biosystematyki i Ekologii
Bezkregowcéw Wodnych. Na czes¢ zatozyciela Katedry cztonkowie naszego
zespotu nazwali nowy gatunek kietza z Jeziora Ochrydzkiego (Macedonia
Pétnocna) oraz nowy gatunek matzoraczka zamieszkujacego wody podziem-

ne Chorwacji.
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kietz Gammarus sywulai matzoraczek Typhlocypris sywulai
(Grabowski, Wysocka i Mamos (Namiotko i in. 2004)
2017)

Tematyka badaweza

Od poczatku dziatania jednostki zainteresowania pracownikow
koncentruja sie wokot szeroko rozumianej biordznorodnosci zwierzat,
szczegolnie wodnych bezkregowcow - badanej na poziomie populacji gatun-
kow oraz wielogatunkowych zgrupowan. Obecnie analizowana jest ona
na drodze podejscia integratywnego, uwzgledniajacego sposoby wytyczania
jednostek taksonomicznych na podstawie zaréwno danych morfologicznych,

jak i molekularnych czy ekologicznych.
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Bioréznorodnosé i ewolucja

Jeden z glownych nurtéw organizméw, stanowia badania z

badan dotyczy procesow ewolucyj- zakresu filogeografii i taksonomii

nych lezacych u podstaw genetycz-

molekularnej, z ktorych czes¢ znaj-

. . . .. . . skrzelonég - zadychra
nej zmiennosci populacji oraz me- duje praktyczne zastosowanie np. w

Branchipus schaefferi,
zarzadzaniu i ochronie bio- samica (géra) i samiec (déf)
A (Mioduchowska i in. 2018)

chanizméw specja-

cji i adaptacji przy »Biodiversity hotspot” réznorodnoséci czy tez jej

zastosowaniu  da- estymacji poprzez wykry-
nych molekularnych. Nieocenionym

wanie gatunkow kryptycznych.
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ekosystem starozytnego Jeziora
Ochrydzkiego, stanowiacy tzw.
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matzoraczek -
. . pluskwiak - ptaszczak Plesiocypridopsis newtoni
Mikrobiom

Aphelocheirus aestivalis

Badania mikrobiomu owa-

déw, drobnych skorupiakow wéd

stodkich oraz zooplanktonu mor-
skiego metoda barkodingu DNA

pozwalaja na identyfikacje zwigza-
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nych z nimi mikroorganizméw m Proteobacteria

m Actinobacteria
(w tym endosymbiontéw), oceng ich ~ 4342% = Cyanobacteria
Firmicutes

potencjalnego wptywu na gospoda-

. - - _ Zesp6t bakterii wspélnych dla larw i osobnikéw dorostych
rza i analizg koewolucji gospodarz wciornastka Hoplothrips carpathicus (Kaczmarczyk i in. 2018)
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Osobny kierunek badawczy dotyczy ekologii ewolucyjnej i ewolucji
cech fenotypowych oraz znaczenia cech historii zyciowych i sposobu rozm-

nazania jako komponentéw dostosowania bezkregowcow.

e © o o o o o o
- Eucypris virens: € amfimiktyczna (SEX) podczas kopulacji,
apomiktyczna (ASEX) sktadajaca jaja

(Vandekerkhove i in. 2013)
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matzoraczek - Potamocypris

mastigophora
Podejmowana problema

nych dzi§ mozliwosci wy
zméw do rekonstrukcji p
cych w przesziosci w

szczatki, jak i w in-

dykacji zmian $rodo- [ UG GTTIGERT T (Ve Dolina Tarfala

w Szwecji
wiska obecnie.

Rzeka Shashe w Botswanie

Arktyka a globalne zmiany klimatye¢czne

W ten

ontekst wpisuja sie badania nad
zmianami skfad

S morsidch

emicznego szkieletow bezkregow-
le wzmozonej emisji CO, i zakwa-

nicznych, z czym zwiazane sa zmiany

wezowidlo - Gorgonocephalus sp.

rozgwiazdy -
Ochrona srodowiska

Woaznym obszarem prac sa réwniez innowa-

cyjne i interdyscyplinarne zagadnienia z zakresu

ochrony i rekultywacji zbiornikow wodnych i rzek,

a takze konstrukcja i zastosowanie biomarkerow

do analiz srodowiskowych. matze - racicznice zmienne
Dreissena polymorpha
na podiozu betonowym (eksperyment)

Zbiornik przyhatdowy na Slasku (Wojtasik i in. 2019)

Ctenodiscus crispatus
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