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Abstract

The domestic dog (Canis lupus familaris L.) is considered to be distinct species or
subspecies of the wolf. The domestic dog within the species has been divided into many groups,
including representatives of the species, characterized by specific traits, which is referred to as
dog breeds. Apart from pure-breed dog obtained through planned selection and crossing, there
is a group of dogs known as non-pure-breed dogs, including cross-breeds, mixed breeds and
mongrels.

The mongrels, as a breed of dogs, do not exhibit the typical features of the described
breeds, created by man, moreover they have a characteristic long muzzle and no crowding of
teeth is observed. Currently, there are no literature data that treat mongrel as a separate dog
breed and describe and analyze mongrel’s populations.

The aim of the work was to estimate the population genetic diversity of mongrels (Canis
lupus familiaris L.) in the Tri-City based on the observation of phenotypes of specimens
residing in animal’s shelters.

During the study, features such as: size, coat color and fur were analyzed. Analyzing
the phenotypic data on the basis of which the genotypes of mongrels staying in shelters were
determined, it was shown that the population of mongrels is characterized by a high
phenotypic/genotypic biodiversity.

Keywords: domestic dogs, mixed-breed dogs, mongrels, genetic diversity

Wstep

Pies domowy (Canis lupus familaris L.), uznawany jest za odrgbny gatunek lub
podgatunek wilka szarego (Wang i Tedford 2008), od ktérego w dobie ewolucji, odtaczyt sie
na obszarze Azji Wschodniej (Pilot 1 in. 2015). Szacuje si¢, Zze udomowienie psa miato miejsce
okoto 12-17 tysiecy lat temu (Fabio i in. 2005). Pies domowy w obrebie gatunku zostat
podzielony na wiele grup obejmujacych przedstawicieli gatunku, charakteryzujacych sie
okreslonymi cechami, co okreslono mianem rasy (FCI breeds nomenclature, Systematyka ras

FCI z uwzglgdnieniem polskiego nazewnictwa ras). Obok psow rasowych uzyskanych na
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drodze planowanego selekcjonowania i krzyzowania, istnieje grupa pséw okreslana jako psy
nierasowe, ws$rod nich mieszance 1 kundle. Psy nierasowe nie posiadajg cech
charakterystycznych dla rasy, przy czym mieszance to potomkowie psow réznych ras, a kundle
krzyzuja si¢ na drodze doboru naturalnego. Mylnie uzywa si¢ pojecia kundel 1 mieszaniec jako
synonimow.

Podczas prowadzenia badan nad pochodzeniem ewolucyjnym pséw (Pilot i in. 2015)
zaobserwowano, ze kundle wykazuja jednorodno$¢ genotypowsq i sg genetycznie odmienne
od psow czystorasowych (Pilot i in. 2016), wskutek czego kundle mozna sklasyfikowac jako
odrebna ras¢ psa, posiadajaca charakterystyczne cechy, ktora jest najblizej spokrewniona
z praprzodkiem psa domowego (Pilot i in. 2015; Pilot i in. 2016). Kundle jako rasa psow,
nie wykazuja wyeksponowania cech typowych dla opisanych ras, ponadto maja
charakterystycznie dtugi pysk 1 nie obserwuje si¢ u nich sttoczenia zgbow. Obserwujac kundle
mozna je sklasyfikowa¢ wedlug trzech wielkos$ci: matej, $redniej i duzej, przy czym ich
rozpietos¢ jest wezsza niz w obrebie wszystkich ras.

Obecna swiatowa populacja psow liczy okoto 1 miliarda, z czego trzy czwarte stanowig
psy okreslane mianem kudli (Pilot i in. 2015), czyli takie, ktore rozmnazajg si¢ na drodze
doboru losowego 1 selekcji, ktora eliminuje osobniki stabe 1 nieprzystosowane do srodowiska
oraz jego zmian (Pilot i in. 2016). Aktualnie brak jest danych literaturowych, ktore traktuja
kundla jako oddzielng ras¢ psa oraz opisujg i analizujg populacje kundli, co sktonito Autorow
do zglebienia zagadnienia. Poznanie zréZznicowania w obrebie tej grupy psow, pozwoli petniej

zrozumie¢ gatunek i jego status.

Tabela 1. Analizowane cechy fenotypowe i genotypy Canis lupus familaris

Locus | Genotyp Cecha fenotypowa Dziedziczenie
KB dominujgca czern (jednolita czern, brak czerwieni).
allele wielokrotne
K o pregowany (czarne pasy dodane do obszarow KB > kb > k¥
— | jasnobrazowych)
k¥kY brak czarnej, dominujgcej barwy
AY ptowy lub sable
w o . allele wielokrotne
A a¥_ agouty typu dzikiego - wilczy sable AY>a¥>al>a
a' punkt garbowania
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a? recesywny czarny
B_ kolor czarny
B dominacja zupelna
bb rozjasnienie koloru czarnego do brazowego
D kolor nasycony
D dad kolor rozcienczony dominacja zupeina
(czarny do niebieskiego; brazowy do lilak)
E™ ciemna maska na pysku biegngca wzdhuz ciata

. Es grizzle (,,opalenizna ka karku”), ciemny kark allele wiclokrotne
E_ roztozenie pigmentu zalezne od innych loci E">Ef>E>e
ee ograniczenie wystgpowania ciemnego pigmentu

MM Siers¢ zupelnie biata z niewielkimi pigmentowanymi
plamami
dominacja

M . .

Mm umaszczenie marmurkowe niezupetna
mm normalna pelna pigmentacja

C_ pethy kolor

ch kolor typ ,,szynszyl”

C . kst | ., . allele wielokrotne
ct ekstremalne rozcienczenie C>cths > > ot
c® niebieskookie albinosy / Platinum
ctc? pelny albinos
SS brak biatego koloru

S Ss mniej niz 50% biatych plam dominacja

niezupetna
ss wigcej niz 50% biatych plam

LL krotki wlos
L Ll $redni wlos d.o mimnacja
niezupetna

11 dtugi wtos

RR prosty wtos
dominacja

R Rr wlos falisty niezupetna
T wlos krecony

Zrédto: Opracowanie whasne; na podstawie: Baranowska-Korberg i in. 2014; Cadieu i in. 2009; Candille i in.
2007; Cargill i in. 2005; Clark i in. 2006; Dreger i Schmutz 2010; Dreger i in. 2013; Housley i Venta 2006; Kerns
i in. 2003; Kerns i in. 2007; Metallinos i Rine 2000; Philipp i in. 2005; Schmutz i in. 2002; Schmutz i in. 2003;
Schmutz i Berryere 2007; Schmutz i in. 2009; Schmutz i Dreger 2014; Welle i in. 2009; Wijesena i Schmutz 2015;
Winkler i in. 2014; Wong i in. 2013.
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Celem pracy bylo poznanie zréznicowania genetyczno-populacyjnego kundli
(Canis lupus familiaris L.) w Trojmiescie, bazujac na obserwacji fenotypow osobnikow

przebywajacych w schroniskach.

Metodyka

Obiektem badan byta populacja kundli (Canis lupus familaris L.) na terenie Trdjmiasta.
Badano réznorodnos$¢ fenotypowa i genotypowa psow, przebywajacych w schroniskach dla
zwierzat: OTOZ Animals Schronisko dla Bezdomnych Zwierzat ,,Ciapkowo” w Gdyni,
Schronisko dla bezdomnych zwierzat ,,Promyk” w Gdansku, Schronisko dla bezdomnych
zwierzat ,,Sopotkowo” w Sopocie oraz fundacji “Pies szuka domu”.

W badaniach wykorzystano zdj¢cia umieszczone w witrynach internetowych schronisk
dla zwierzat, do analizy wybrano osobniki nieposiadajace cech innych ras psow. Zdjecia
obejmowaty osobniki przebywajace w schroniskach od roku 2016. Na podstawie fenotypow
oznaczono genotypy wedlug tabeli 1. Badane osobniki sklasyfikowano pod wzglgdem skali
wielkosci osobnika: maty (odpowiadajgcy wielkosci psa rasy mops), sredni (odpowiadajacy
wielkosci psa rasy cocker spaniel angielski), duzy (odpowiadajacy wielkosci psa rasy owczarek

niemiecki).

Tabela 2.: Zestawienie obserwowanych fenotypoéw z odpowiadajacymi im genotypami

Liczba
Genotyp Fenotyp obserwacji
kk¥;a' ;B ;D ;E ;mm;C ;Ss Sredni pies, czarny z plamami brazowymi, z 6
L ;RR nielicznymi biatymi plamami, wlos krotki, prosty
kka' ;B ;D ;E ;mm; Maty pies, czarmy z plamami bragzowymi, |
C ;SS;LL;RR wlos krotki, prosty
k¥k¥;a' ;B ;D ;E ;mm; Sredni pies, czarny z plamami brazowymi, z )
C_;Ss;LI;RR nielicznymi biatymi plamami, wlos §redni, prosty
kk¥;a' ;B ;D ;E ;mm; Duzy pies, czarny z plamami bragzowymi, z 1
C ;Ss;LL;RR nielicznymi bialymi plamami, wlos krétki, prosty
kka' ;B ;D ;E ;mm; Sredni pies, czarny z plamami brazowymi, 3
C ;SS;LL;RR wtos krotki, prosty
kk¥;a' ;B ;D ;E ;mm; Duzy pies, czarny z plamami brazowymi, 4
C_ SS; ;LL; RR wlos krotki, prosty
kYk¥;AY ;bb;D ;E ;mm;c® ;S Maty pies, sable, z nielicznymi biatymi plamami, 1
s;LLI;Rr wlos $redni, falowany
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kKk¥;AY ;bb;D ;E ;mm;
c® ;Ss;LL;RR

Sredni pies, sable, z nielicznymi biatymi plamami,
wlos kroétki, prosty

K® ;B ;D ;E ;mm;
C ;Ss;LL;RR

Sredni pies, czarny, z nielicznymi biatymi tatami,
wtos krotki, prosty

k¥k¥;a' ;B ;D ;E ;mm;
C ;Ss;LL;RR

Maly pies, czarny z plamami brgzowymi, z
nielicznymi biatymi plamami, wlos krétki, prosty

K® ;B ;D ;E ;mm;
C ;SS;LL;RR

Duzy pies, czarny, wtos krotki, prosty

k¥k¥;a¥ ;B ;D ;E ;mm;
cch ;Ss;LL;RR

Duzy pies, kolor typu ,,szynszyl”,
z nielicznymi biatymi plamami, wtos krotki, prosty

K® ;B ;D ;E ;mm;
C ;Ss;LL;RR

Maly pies, czarny, z nielicznymi bialymi tatami,
wlos kroétki, prosty

kk¥;a¥ ;B ;D ;E ;mmy;
cch_; SS; 1I;RR

Sredni pies, kolor typu ,,szynszyl”, wlos dhugi, prosty

k¥k¥;a¥ ;B ;D ;E ;mm;
cch ;Ss;LL;RR

Sredni pies, kolor typu ,,szynszyl”, z nielicznymi
bialymi plamami, wlos krotki, prosty

k¥k¥;a¥ ;B ;D ;E ;mm;
cch ;SS;LL;RR

Sredni pies, kolor typu ,,szynszyl”, wtos krotki, prosty

k¥k¥;a¥ ;B ;D ;E ;mm;
C ;SS;LL;RR

Duzy, agouty wild, wtos krotki, prosty

k¥k¥;a% ;B ;D ;E ;mm;
C ;SS;LL;RR

Sredni, agouty wild, wtos krotki, prosty

KB ;B ;D ;E ;Mm;
C ;Ss;LL;RR

Sredni pies, czarny, z nielicznymi biatymi tatami,
marmurkowy; wtos krotki, prosty

K® ;B ;D ;E ;mm;
C ;Ss;LL;RR

Duzy pies, czarny, z nielicznymi biatymi tatami, wtos
krotki, prosty

kKk¥;AY ;B ;D ;Eg ;mm,
C ;SS;LL;RR

Sredni, sable, czarna »opalenizna” na karku, wtos
krotki, prosty

kk¥;AY ;B ;D ;Eg ;mm,
C ;SS;LI;RR

Duzy, sable, czarna ,,opalenizna” na karku, wtos
$redni, prosty

KB ;B ;D ;E ;Mm;
C_;ss;lI;RR

Sredni pies, czarny, z licznymi biatymi tatami,
marmurkowy; wilos dtugi, prosty

kk¥;a¥ ;B ;D ;E ;mmy;
C_;Ss;LL;RR

Sredni, agouty wild, z nielicznymi biatymi tatami,
wtos krotki, prosty

KB ;B ;D ;E ;Mm;
C ;ss;LELRR

Duzy pies, czarny, z licznymi bialymi tatami,
marmurkowy; wlos $redni, prosty

Zrodto: Opracowanie wlasne.
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W celu okreslenia genotypdéw wykorzystano nast¢pujgce materialy: Baranowska-
Korberg 1 in. 2014, Cadieu 1 in. 2009, Candille 1 in. 2007, Cargill 1 in. 2005, Clark 1 in. 2006,
Dreger, Schmutz 2010, Dreger i in. 2013, Housley, Venta 2006, Kerns i in. 2003, Kerns i in.
2007, Metallinos, Rine 2000, Philipp 1 in. 2005, Schmutz i in. 2002, Schmutz i in. 2003,
Schmutz, Berryere 2007, Schmutz i in. 2009, Schmutz, Dreger 2014, Welle i1 in. 2009,
Wijesena, Schmutz 2015, Winkler i1 in. 2014, Wong i in. 2013.

Wyniki

Otrzymane wyniki analizowano na podstawie czgstosci wystgpowania cech
fenotypowych oraz alleli determinujacych dane cechy. Otrzymane wyniki zamieszczono
w tabeli 2. W analizowanych schroniskach zaobserwowano 58 osobnikow rasy kundel,
ktore wykazywaly duza roéznorodnos$¢ fenotypowa (25 roéznych fenotypow). Wsroéd nich
znalazto si¢ 21 duzych osobnikéw, 30 $rednich oraz 7 matych (Rys. 1.A). Najliczniej
reprezentowane fenotypy to: duzy pies, mas¢ szynszylowa, z nielicznymi biatymi plamami,
wtos krotki, prosty (8 osobnikow) oraz $redni pies, czarny z plamami bragzowymi, z nielicznymi
biatymi plamami, wtos krotki, prosty (6 osobnikow), a takze $redni pies, czarny, z nielicznymi
biatymi tatami, wtos krotki, prosty (5 osobnikow). W przypadku pozostalych fenotypow
obserwowano 1-3 osobnikow.

Badang populacje tworzyly osobniki zaobserwowane w schroniskach dla zwierzat:
OTOZ Animals Schronisko dla Bezdomnych Zwierzat ,,Ciapkowo” w Gdyni (25 osobnikow),
Schronisko dla bezdomnych zwierzat ,,Promyk” w Gdansku (26 osobnikéw), Schronisko dla
bezdomnych zwierzat ,,Sopotkowo” w Sopocie (3 osobniki) oraz fundacji “Pies szuka domu”
(4 osobniki).

Mimo wysokiej liczby obserwowanych klas fenotypowych/fenotypow, frekwencja
alleli genow determinujaca cechy poszczegdlnych osobnikoéw, jest niska. Cech
determinowanych przez niektore allele, nie zaobserwowano - allel k> w locus K, warunkujacy
pregowanie (czarne pasy dodane do obszaréw jasnobrgzowych) oraz allel a w locus A,
determinujacy recesywng czern. Nie zaobserwowano takze genotypu MM, odpowiadajacego

za wystapienie siersci zupelnie biatej z niewielkimi pigmentowanymi plamami.
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Rysunek 1. Liczba osobnikow, u ktorych zaobserwowano cechy determinowanie przez wybrane loci genowe
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Zrbdto: Opracowanie wlasne.

W przypadku locus A (Rys. 1.B) najliczniej reprezentowang cechg bylo umaszczenie
“czarny z brgzowymi plamami” (allel a") , zaobserwowano jg u 20 osobnikow, w przypadku 14
osobnikow nie odnotowano cechy determinowanej przez to locus. Zarejestrowano 19
osobnikOw o umaszczeniu “agouty wild” (allel a%) oraz 5 “sable” (allel AY).
Nie zaobserwowano “recesywnej czerni” determinowanej przez allel a w ukladzie

homozygotycznym recesywnym (aa).

254



Rozdziat VI Aspekty utrzymania i leczenia psow

Odnotowano jedynie dwie z trzech cech determinowanych przez locus K (Rys. 1.C).
Najliczniej reprezentowana byta cecha determinowana przez recesywny allel k¥ - 44 osobniki,
natomiast 14 osobnikéw zaobserwowano w przypadku allelu dominujacej czerni K5,

Locus S determinuje pokrycie siersci biatymi latami (Rys. 1.D), odnotowano 37
osobnikow z nielicznymi biatymi tatami (heterozygoty - Ss), 19 bez biatych 1at
(homozygoty dominujace SS), natomiast u 2 osobnikow zaobserwowano liczne biate taty
(homozygoty recesywne ss).

W przypadku locus L (Rys. 1.E), najczesciej obserwowano osobniki o krotkim wiosie
(homozygoty dominujace - LL) - 51 osobnikow, odnotowano jedynie 5 osobnikow o $redniej
dhugosci wtosa (heterozygoty - L1) i 2 o dlugim wlosie (homozygoty recesywne - 11).

Najczescie] obserwowang cecha determinowang przez locus M (Rys. 1.F) byta
normalna pigmentacja, genotyp mm — 55 osobnikoéw, ubarwienie marmurkowe (genotyp Mm)
obserwowano jedynie u 3 osobnikow. Wsrod badanych psoéw nie zaobserwowano siersci
zupelnie biatej z niewielkimi barwnymi plamami, wystgpujacej u homozygot dominujacych
(MM).

Zaobserwowano 55 osobnikéw z allelem E w locus genowym E, odpowiadajagcym za
“umaszczenie zaleznie od innych loci”, natomiast pozostate 3 osobniki posiadaly allel Eg,
determinujacy wystgpienie ,,opalenizny na karku”.

U wszystkich badanych osobnikow w locus D obserwowano jedynie ceche
determinowang przez dominujacy allel D, warunkujacy kolor nasycony. Nie zaobserwowano
osobnikow o kolorze rozcienczonym (czarny do niebieskiego; bragzowy do lilak) - homozygoty
recesywne (dd).

Wystapienie pelnego koloru czarnego, determinowanego przez allel dominujacy B
w locus genowym B, obserwowano u 56 osobnik6éw, natomiast rozjasnienie koloru czarnego
do brazowego (homozygoty recesywne - bb) u 2 psoéw.

Wisrod cech determinowanych przez geny w locus C, najczesciej obserwowane byto
wystapienie pelnego koloru - u 43 osobnikow, ktore jest warunkowane przez najsilniejszy
sposrod alleli wielokrotnych - allel C. Drugim pod wzgledem liczebnosci obserwacji bylo
umaszczenie typu “szynszyl”, ktérego ujawnienie zalezne jest od allelu ¢! - reprezentowane
przez 13 psow. Mato licznie obserwowang cecha byto “ekstremalne rozcienczenie” barwy
sierci, ktore wystapito jedynie u 2 osobnikéw. Cechy determinowane przez allele c°, c® oraz

uktad homozygotyczny c*c® nie byly obserwowane w badanej grupie zwierzat.
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Cecha dominujaca, warunkowang ukladem homozygotycznym dominujagcym (RR)
w locus genowym R, obserwowang u badanych kundli, byt wtos prosty, ktory wystapit u 57
osobnikéw. Wios falisty, uwidoczniony u heterozygot (Rr), pojawit si¢ jedynie u 1 psa. Uktad
homozygotyczny recesywny (rr), determinujacy wystapienie wlosa kreconego, nie byt

obserwowany.

Rysunek 2. Liczba fenotypdéw zaobserwowanych w poszczegdlnych kategoriach wielkosci

Obserwowana liczba fenotypow w
poszczegolnych kategoriach wielkosci

czba fenotypow
-

|

Duly Seeddal Mady

Wielkodc

Zrodto: Opracowanie wilasne.

Rysunek 3. Udziat procentowy [%] osobnikow w obrebie trzech kategorii wielkosci, u ktorych zaobserwowano
cechy determinowane przez loci genowe M, L, S, A, K

Udzial procentowy [%6] osobnikow w obrebie kategorn wielkoscl (duzy, sredm maly), u ktoryeh
rrobserowano ceche determmownny przez loa genowe M, L, S, ALK

I S Er s e T r e T TrrioEirioisrriiiiiciriieciziie;

RIS TR S TTEE S

garsd bisdn 2 owiefkimi barwoymd plansni

Cecln
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Liinsd procaowy [*s) osotmikow

Zrodto: Opracowanie wlasne.
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W obrgbie poszczegodlnych kategorii wielkosci, zaobserwowano r6zng liczbg fenotypow
(Rys. 2), przy czym najwigksza w grupie psoéw srednich (13). Poréwnujac cechy
determinowane przez loci genowe M, A, K u trzech grup kundli (Rys. 3), zaobserwowano niska
réznorodno$¢ fenotypowa/genotypowa migdzy grupami. Pojawienie si¢ cech odstajacych
migdzy grupami odnotowano dla locus L (Rys. 3), gdyz tylko u psow srednich wystepowat
dhugi wlos (6,67% obserwacji), pozostate cechy pojawialy si¢ z podobng czestoscia oraz locus
S (Rys. 3), gdzie zaobserwowano liczne biale taty jedynie u psow duzych (3,33% obserwacji)
1 $rednich (4,76%), nieliczne biate laty w umaszczeniu dominowaty u pséw matych (85,71%

obserwacji).

Dyskusja

Przebadano 58 osobnikdéw psa rasy kundel, reprezentujacych 25 rdéznych fenotypow.
Najwicksze réznice wynikaly z wielko$ci badanych psow, jednak klasy wielkosci obserwowane
u kundli, nie sg tak odlegle od siebie jak w przypadku znanych ras pséw. Wysoka réznorodnosé¢
mozna rowniez zaobserwowaé¢ w przypadku cech determinowanych genami w locus A, przy
czym umaszczenie “sable”, warunkowane przez najsilniejszy allel wsrod alleli wielokrotnych
plasuje si¢ na niskim poziomie. Z kolei cecha, “recesywna czern”, determinowana przez uktad
homozygotyczny aa, najstabszego allelu wielokrotnego w locus A, nie byla w ogole
obserwowana. W loci genowych B oraz D, dominowata jedna cecha determinowana przez allel
dominujacy, co moze $wiadczy¢ o wysokiej frekwencji tych alleli dominujacych w badane;j
populacji. W przypadku loci genowych M, L oraz R, dominowata jedna cecha determinowana
przez uktad homozygotyczny, ktory dla pierwszego locus byt ukladem recesywnym a dla dwu
pozostatych loci, ukladem dominujacym. Takie wyniki sugeruja, ze w populacji kundli
poddanej analizie, wysoka czgstoscia wystgpowania, charakteryzujg si¢ allele recesywny
w locus M oraz dominujgce w loci L i R.

Nie wszystkie allele wielokrotne, ktore wystepuja u psa domowego, ujawnity si¢
u kundli, m.in. allele z loci K i E.

Na roznorodnos$¢ genotypowa wskazuja allele wielokrotne w locus K. Zaobserwowano
najsilniejszy z alleli K® oraz najstabszy kY, przy czym jedynie u 14 osobnikéw, odnotowano
dominujaca ceche. Allel k¥ jest czg$ciej wystepujacym w puli genowej badanej populacji
w przeciwienstwie do allelu dominujacego.

Nie zaobserwowano rowniez wszystkich alleli wielokrotnych wystepujacych w locus

E. W przypadku tego locus nie zaobserwowano cech determinowanych przez loci E™ oraz e.
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Badana populacja byta dos¢ jednorodna pod wzgledem cech warunkowanych tym locus,
poniewaz dominowata cecha determinowana przez allel E, czyli umaszczenie zalezne od innych
loci.

Analizowano 32 allele w 10 loci. Nie odnotowano cech determinowanych przez 9 alleli
(w tym dominujacych), natomiast cechy determinowanie przez 9 alleli, obserwowano
u nielicznych kundli, co stanowi ponad potowe analizowanych alleli.

Analizujac réznice miedzy trzema grupami w obregbie populacji, zaobserwowano
wysoka roznorodnos¢ fenotypowa/genotypowa. Najwieksza liczbe réznych fenotypow
zaobserwowano u psow Sredniej wielkosci. Porodwnujac czestos¢ wystgpowania cech
determinowanych przez loci genowe M, L, S, A, K, zaobserwowano, ze wigkszo$¢ sposrod nich
wystepuje z podobng czgstoscia, przy pojawieniu si¢ kilku cech odstajacych.

Wysoka réznorodnos¢ fenotypowa/genotypowa w obrebie calej populacji oraz trzech
kategorii wielkosci, moze wynika¢ z faktu, ze kundle rozmnazajg si¢ zgodnie z zasadg doboru
losowego, co powoduje swobodny przeptyw genow, ktére wspotdziatajac, prowadza do
powstawania roznych kombinacji cech. Z uwagi na ogromng pul¢ genowa, mieszaning genow,
badana populacja kundli cechuje si¢ wysoka bior6znorodnoscia.

Dalsze badania populacji kundli, pozwola petniej zobrazowac charakterystyke gatunku,
a tym samym umozliwig ochrong cech tych psow i przedsiewzigcie dzialan umozliwiajacych
utrzymanie ich w §rodowisku. Zaniechanie badan moze prowadzi¢ do zatarcia wyraznych cech
kundli, tym samym prowadzac do utraty wartosciowego elementu $wiata ozywionego, ktory

jest najblizej spokrewniony z przodkiem psa domowego.

Podsumowanie

Przeanalizowana populacja kundli w schroniskach w Trdjmiescie wykazata si¢ bardzo
duzym zréznicowaniem fenotypowym/genotypowym. Mozna ja bylo pogrupowaé w trzech
kategoriach wielko$ci: mate, srednie, duze. R6znorodno$¢ fenotypowa/genotypowa w obrebie
trzech kategorii wielkos$ci, jest niemal tozsama do réznorodnosci calej populacji. Najbardziej
zrdznicowang grupa byty psy srednie, u ktorych zaobserwowano 13 réznych fenotypow.

Najliczniej reprezentowane fenotypy to: duzy pies, mas¢ szynszylowa, z nielicznymi
biatymi plamami, wtos krétki, prosty (8 osobnikow), sredni pies, czarny z plamami bragzowymi,
z nielicznymi bialymi plamami, wlos krotki, prosty (6 osobnikoéw) 1 Sredni pies, czarny,
z nielicznymi biatymi tatami, wlos krotki, prosty (5 osobnikow). Najwiecej osobnikow

zaobserwowano w grupie psOw srednich (30) a najmniej matych (7).
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