Nazwa przedmiotu Kod ECTS
Wstep do bioinformatyki 13.1.0038
Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot
Katedra Biologii Molekularnej
Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)
dr Beata Guzow-Krzeminska

Studia
wydziat kierunek stopien tryb specjalnosé specjalizacja semestr
Wydziat Biologii Biologia pierwszego stacjonarne wszystkie wszystkie 6
stopnia
Wydziat Biologii Przyroda pierwszego stacjonarne wszystkie wszystkie 6
stopnia
Formy zajeé, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktéw ECTS
Formy zajeé 2
Cw. audytoryjne Cwiczenia w laboratorium komputerowym: 30
Sposob realizacji zaje¢ godzin.

zajecia on-line, zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin
Cw. audytoryjne: 30 godz.

Praca samodzielna studenta - przygotowanie
projektu i prezentacji: 6 godzin

Zaliczenie: 2 godziny

Przygotowanie do zaliczenia, zapoznanie z literatura:
12 godzin

Razem: 50 godzin

Cykl dydaktyczny
2014/2015 letni

Status przedmiotu Jezyk wyktadowy
fakultatywny (do wyboru) polski

Metody dydaktyczne Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
- wykiad z prezentacja multimedialng wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia
Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia
- ustalenie oceny zaliczeniowej na podstawie ocen czastkowych
otrzymywanych w trakcie trwania semestru
- wykonanie pracy zaliczeniowej - projekt lub prezentacja
- kolokwium
Podstawowe kryteria oceny
Warunkiem zaliczenia przedmiotu jest:

- twiczenia audytoryjne - metoda projektoéw (projekt
badawczy, wdrozeniowy, praktyczny)

- ¢wiczenia audytoryjne - praca w grupach

- ¢wiczenia audytoryjne - rozwigzywanie zadan

« zaliczenie kolokwiéw obejmujgcych znajomos¢ baz danych biologicznych oraz
analize sekwencji czasteczek biologicznych (50%)
» wykonanie pracy projektowej oraz jej prezentacja (40%)
* praca na zajeciach (10%)
Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi
A. Wymagania formalne
Biologia molekularna z biotechnologig albo Biologia molekularna z genetyka,
Technologie informacyjne

B. Wymagania wstepne
Znajomos¢ technologii informacyjnych. Umiejetno$¢ pracy z komputerem, w tym pakietem MS Office.
Znajomos¢ podstaw biologii molekularnej, podstawowych mechanizméw na poziomie molekularnym oraz podstawowych typéw makroczgsteczek
biologicznych.
Co najmniej podstawowa znajomos$¢ jezyka angielskiego.
Cele ksztatcenia
Zapoznanie studentdéw z zasadami BHP i ergonomii pracy przy komputerze.
Zapoznanie studentdéw z podstawowymi narzedziami bionformatycznymi oraz metodami analizy sekwenciji.
Przygotowanie studentéw do korzystania z nowoczesnych narzedzi bioinformatycznych.
Nabycie umiejetnosci pozyskiwania danych biologicznych z baz danych oraz analizy tych danych.
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Tresci programowe
Omawiane zagadnienia obejmujg nastepujgce tresci: zasady BHP i ergonomia pracy przy komputerze; wprowadzenie do baz danych; pozyskiwanie i
przetwarzanie informaciji biologicznych z wykorzystaniem baz danych biologicznych i biomedycznych - sekwencji nukleotydowych i
aminokwasowych, struktur czasteczek biologicznych, literatury; wprowadzenie do metod analizy sekwencji; przeglad podstawowych narzedzi
bioinformatycznych: odczyt i analiza chromatograméw, poréwnywanie sekwencji, projektowanie starteréow, porzadkowanie sekwenciji, analiza
filogenetyczna, wyszukiwanie i wizualizacja struktur trzeciorzegdowych czasteczek biologicznych; klonowanie in silico.

Wykaz literatury

Wykaz literatury podstawowe;j:
» Baxevanis A.D., Ouellette B.F. (red.) (2005) Bioinformatyka - podrecznik do analizy genéw i biatek. PWN, ISBN 83-01-14211-1
« Paul G. Higgs, Teresa K. Attwood (2008) Bioinformatyka i ewolucja molekularna. PWN, ISBN: 978-83-01-15494-3
* Autorskie instrukcje do éwiczen.

Wykaz literatury uzupetniajace;j
* http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/bv.fcgi?rid=handbook. TOC&depth=2
* http://www.ncbi.nlm.nih.gov/staff/tao/URLAPI/
* http://www.clustal.org/
* http://www.rasmol.org/software/RasMol_Latest_Manual.html
« Literatura dodatkowa podawana na biezgco

Efekty uczenia sie Wiedza
Efekty z obszaru nauk przyrodniczych:P1A_WO05, Student opisuje budowe i wiasciwosci podstawowych makroczasteczek
P1A_WO04, P1A_WO06, P1A_WO07, P1A_W09, P1A_UO01, biologicznych.
P1A_UO05, P1A_U02, P1A_UO3,P1A_UO08, P1A_KO02. Student orientuje sie w rozwoju i obecnym stanie wiedzy w zakresie bioinformatyki.
Efekty dla kierunku Biologia: B_W10, B_W12, B_W14, Student ma wiedze w zakresie podstawowych technik i narzedzi bionformatycznych.
B_W17, B_UO01, B_U04, B_U07, B_U13, B_KO03. Student zna i rozumie znaczenie podstawowych narzedzi bionformatycznych w

analizie i interpretacji danych molekularnych.
Student zna podstawowe zasady BHP i ergonomii pracy przy komputerze.

Umiejetnosci
Student potrafi korzysta¢ z baz danych biologicznych, wyszukuje dane i pozyskuje
je.
Student stosuje podstawowe narzedzia bioinformatyczne do analizy danych
biologicznych.
Student potrafi przeanalizowa¢ sekwencje czasteczek biologicznych in silico, potrafi
zidentyfikowaé sekwencje homologiczne.
Student wykonuje proste zadania badawcze pod kierunkiem opiekuna.
Student samodzielnie i w grupie korzysta z dostepnych zrédet i wykorzystuje je w
pracy.
Student czyta proste teksty naukowe w jezyku angielskim.
Student potrafi przygotowac projekt badawczy i prezentuje wyniki projektu.
Kompetencje spoteczne (postawy)
Student rozumie potrzebe samodzielnego uczenia si¢ i podnoszenia kompetenciji.
Student potrafi wspoétpracowac w grupie.
Student jest odpowiedzialny za powierzony sprzet i wlasng prace.

Kontakt
beatagk@biotech.ug.gda.pl
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