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Nowa rola regulatorowego biatka DksA w interakcjach wirus-gospodarz w bakterii
Escherichia coli oraz w wybranych przedstawicielach Proteobacteria

Bakteriofag P1 (ryc. 1) jest fagodnym fagiem enterobakterii, a jego rozwdj w modelowej bakterii
Escherichia coli jest od lat szczegétowo badany. Zjawisko naturalnie wystepujgcej transdukcji
ogoblnej przy udziale P1 od kilku dekad jest wykorzystane w genetyce do konstrukcji nowych
szczepOw bakteryjnych. Natomiast stosunkowo niedawno opisano genom P1, co pozwolito na
dalsze bardziej zaawansowane badania. Biatko DksA natomiast, poczgtkowo zostato opisane jako
supresor fenotypu temperaturo-wrazliwo$ci wywotanej mutacjami w genach dnaK i dnal.
Nastepnie opisano inne jego istotne funkcje, takie jak: dziatanie jako kofaktor alarmonu
odpowiedzi Scistej ppGpp, rola jako czynnik transkrypcyjny na skutek oddziatywania z polimeraza
RNA czy udziat w kontroli transkrypcji gendw zaleznych od alternatywnych czynnikdéw o. Nie jest
wiec dziwne, ze mnogos¢ funkcji przektada sie na plejotropowe efekty obecnosci mutacji w tym
genie.




Ryc. 1. Mikrofotografia bakteriofaga P1. Giéwne cechy morfologiczne wirionu: Gt — gtéwka
fagowa, Og — ogonek, N — nézki (panel A). Panel B przedstawia czastke wirusa z podkurczona
pochewka (P) oraz widoczng czescia ogonka, ktdéra przebija ostony komoérkowe.
(Mikrofotografie z transmisyjnego mikroskopu elektronowego, wykonane przez autora,
zdjecia udostepnione dzieki uprzejmosci dr G. Konopy, Uniwersytet Gdanski). Panel C
przedstawia ikosaedralng symetrie gtoéwki fagowej (zrédto internetowe).

Celem prowadzonych badan byto poznanie roli biatka DksA jako globalnego regulatora ekspresji
gendw w trakcie rozwoju bakteriofaga P1 przede wszystkim w komdrkach bakterii Escherichia
coli. Zaplanowane badania na modelu zaleznosci bakteriofag-komadrka bakteryjna miaty na celu
poznanie mechanizmdw wptywu biatka DksA na procesy zwigzane z rozwojem bakteriofaga P1.
Préba wyjasnienia tego fenomenu pozwolita nie tylko na uzupetnienie wiedzy o biologii uktadow
wirus-gospodarz, ale takze na lepsze poznanie i zrozumienie roli i dziatania biatka DksA w
komoérce jako regulatora istotnych procesdw. Pomimo wielu lat badan nad biologig bakteriofaga
P1, wcigz wydaj sie on by¢ ciekawym i waznym obiektem zainteresowan naukowych. Podobnie,
biatko DksA wcigz pozostaje intersujgcym globalnym regulatorem. W przypadku faga P1 udato
sie po raz pierwszy przedstawic szczegétowg analize transkryptomu na réznych etapach infekcji.
Po raz pierwszy réwniez ukazano role globalnej regulacji RNA w rozoju faga Plvir. Bakteriofag
P1lvir zostat wyizolowany w latach 60 ubiegtego wieku, w latach 80 opisano iz zmiany kierujace
faga na droge lityczna muszg sie znajdowac w rejonie odpornosciowym imml. Dopiero dzieki
wynikom realizowanego projektu udato sie zidentyfikowaé mutacje, ktore potencjalnie moga by¢
przyczyng wirulencji faga P1lvir. Ponad to, Dokonano petnej charakterystyki trankryptomicznej
oraz fenomicznej gospodarzy, szczepu typu dzikiego oraz mutanta dksA. Jak rowniez wyniki
uzyskane w projekcie potozyty nowe swiatto na potencjalng role biatka DksA jako regulatora
replikacji, niektérych repikonéw. Z catg pewnoscig uzyskane wyniki nie tylko pozwolity przyblizy¢
rozne aspekty biologii faga Plvir oraz roli biatka DksA w komérce bakteryjnej, ale réwniez
pozwolity postawié¢ wiele nowych, ciekawych hipotez badawczych.



