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dr Aleksandra Naczk
Formy zaje¢, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS
Formy zajec¢

2
Cw. laboratoryjne Szacowany czas pracy:
Sposoéb realizacji zajec Cwiczenia w laboratorium komputerowym - 30
zajecia on-line, zajecia w sali dydaktycznej godzin
Liczba godzin Praca samodzielna studenta - przygotowanie

projektu i prezentacji - 10 godzin

Zaliczenie - 2 godziny

Przygotowanie do zaliczenia, czytanie literatury - 10
godzin

RAZEM: 50 godzin

Cw. laboratoryjne: 30 godz.

Cykl dydaktyczny
2018/2019 letni

Status przedmiotu Jezyk wyktadowy
fakultatywny (do wyboru) polski
Metody dydaktyczne Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub

wymagania egzaminacyjne

¢wiczenia laboratoryjne w sali komputerowej - Sposéb zaliczenia

metoda projektéw; praktyczne wykorzystanie

A Zaliczenie na ocen
programow komputerowych €

Formy zaliczenia

- wykonanie pracy zaliczeniowej - wykonanie okreslonej pracy praktycznej
- ustalenie oceny zaliczeniowej na podstawie ocen czgstkowych
otrzymywanych w trakcie trwania semestru
- wykonanie pracy zaliczeniowej - projekt lub prezentacja
- kolokwium
Podstawowe kryteria oceny
Warunkiem zaliczenia przedmiotu jest:
- zaliczenie kolokwiéw obejmujacych znajomos¢ podstawowych parametrow
zmiennosci genetycznej oraz ich interpretacje (50%)
- wykonanie pracy projektowej oraz jej prezentacja (40%)

- praca na zajeciach, samodzielna i w grupach (10%)

Sposob weryfikacji zatlozonych efektéw ksztatcenia
Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
Genetyka i Biologia molekularna z biotechnologia.
Technologie informacyjne.

B. Wymagania wstepne
Znajomos¢ technologii informacyjnych. Umiejetno$¢ pracy z komputerem, w tym pakietem MS Office.
Znajomos¢ podstaw genetyki i biologii molekularnej oraz mechanizmoéw ksztattujacyh zmienno$¢ genetyczna.
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Co najmniej podstawowa znajomos$¢ jezyka angielskiego.

Cele ksztatcenia

Zapoznanie studentéw z podstawowymi programami komputerowymi stosowanymi w genetyce konserwatorskie;.

Przygotowanie studentéw do korzystania z nowoczesnych metod bioinformatycznych i statystycznych.

Nabycie umiejetnosci analizy zmiennosci i struktury genetycznej gatunkéw zagrozonych.

Nabycie umiejetnosci analizy podstawowych parametréw zmiennosci genetycznej oraz okreslenie ich wptywu na stan zagrozonej populaciji.
Zapoznanie studentéw z nowoczesnymi sposobami ochrony przyrody.

Tresci programowe

Omawiane zagadnienia obejmujg nastepujace tresci: pozyskiwanie i przetwarzanie danych z ré6znych markeréw molekularnych - kodominujacych i
dominujacych; wprowadzenie do metod analizy zmiennosci i struktury genetycznej w wybranych programach komputerowych (np. GENEPOP,
GENEALEX, FSTAT, ARLEQUIN); analiza otrzymanych wynikéw oraz poréwnywanie ich z dostgpnymi danymi literaturowymi; ocena procesow i
efektéow genetycznych w wybranych populacjach na podstawie liczonych parametréw; interpretacja otrzymanych wynikéw w kontekscie zagrozonych

populacji i gatunkéw.

Wykaz literatury

Wykaz literaruty podstawowe;j:

-Frankham R, Ballou JD, Briscoe DA, Mclnnes KH. 2010. Introduction to Conservation Genetics. Cambridge University Press, ISBN 978-0-521-

70271-3

-Freeland JR. 2008. Ekologia molekularna. PWN, ISBN 978-83-01-15413-4

-Autorskie instrukcje do ¢wiczen
Literatura dodatkowa podawana na biezgco.

Efekty ksztalcenia

(obszarowe i kierunkowe)
Efekty z obszaru nauk przyrodniczych:
P1A_WO05, P1A_WO06, P1A_WO07, P1A_UO1, P1A_U07,
P1A_UO03, P1A_KO03.
Efekty dla kierunku Biologia:
B_W10, B_W12, B_W14, B_U01, B_U04, B_U05, B_U13,
B_KO04.

Wiedza

Student opisuje wady i zalety podstawowych markeréw molekularnych.

Student orientuje sie w problemach badawczych genetyki konserwatorskiej.
Student ma wiedze w zakresie podstawowych technik i narzedzi szacujacych
zmiennos¢ i strukture genetyczna.

Student zna i rozumie znaczenie podstawowych parametréw zmiennosci
genetycznej w analizie zjawisk genetycznych majacych istotny wplyw na strukture
populaciji.

Student potrafi wskaza¢ srodki zaradcze w ochronie zmiennos$ci genetyczne;.

Umiejetnosci

Student stosuje podstawowe programy komputerowe do analizy zmiennosci i
struktury genetyczne;j.

Student wykorzystuje podstawowe parametry zmiennosci genetycznej do analizy
danych molekularnych.

Student potrafi przeanalizowa¢ wyniki wygenerowane przez poszczegélne programy
komputerowe stosowane w genetyce konserwatorskie;j.

Student samodzielnie korzysta z dostepnych zrédet, publikacji i wykorzystuje je w
pracy.

Student czyta proste teksty naukowe w jezyku angielskim.

Student potrafi przygotowac projekt badawczy, prezentuje wyniki projektu, jak
rowniez je interpretuje w kontekscie ochrony przyrody.

Kompetencje spoteczne (postawy)

Student rozumie potrzebe samodzielnego uczenia si¢ i podnoszenia kompetencji.
Student jest zorientowany na ochrone przyrody i bior6znorodnosci.

Kontakt

aleksandra.naczk@biol.ug.edu.pl
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