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Ponad polowa gatunkéw opisanych w obrgbie rodzaju Dactylorhiza nalezy do
kompleksu Dactylorhiza incarnata/maculata. Zaliczamy do niego taksony zaréwno
diploidalne, jak 1 tetraploidalne. Wigkszo$¢ krytycznych gatunkoéw w obrebie kompleksu to
taksony grupy D. majalis s.l., ktore powstaly w wyniku powtarzajacej si¢ i niezaleznej
hybrydyzacji miedzy dwoma szeroko zdefiniowanymi liniami rodzicielskimi: D. incarnata
s.l. - rozpoznanej jako linia ojcowska i D. maculata s.I. - uwazanej za lini¢ macierzynska.

Celem niniejszej pracy byla ocena réznorodno$ci w obrgbie czterech taksonow
nalezacych do kompleksu Dactylorhiza incarnata/maculata (tj. D. incarnata var. incarnata,
D. maculata ssp. fuchsii, D. maculata ssp. maculata i D. majalis s.l.), z uwzglednieniem
proceséw mikroewolucyjnych oraz takich zjawisk jak, plastyczno$¢ fenotypowa, migracja czy
kolonizacja postglacjalna.

Przeprowadzono badania genetyczne, powiazane z analizami morfometrycznymi cech
kwiatowych 1 wegetatywnych w wybranych populacjach z Pomorza Gdanskiego
i Srodkowego. Okreslono istniejace linie genealogiczne zaréwno na Pomorzu Gdanskim
i Srodkowym, jak i w dodatkowych populacjach wystepujacych w roznych czeéciach
Pobrzeza 1 Pojezierza Potudniowobaltyckiego (tj. na Pobrzezu Szczecinskim, Pojezierzu
Mysliborskim 1 Pojezierzu Mazurskim). tacznie zgromadzono 499 prob do badan nad
zmienno$cig morfologiczna, 726 - do badan nad zmiennoscia genetyczng oraz 981 - do badan
filogeograficznych. Zmienno$¢ genetyczna, a takze jej struktur¢ w badanych populacjach
okreslono za pomoca 6 jadrowych markeréw mikrosatelitarnych (SSR). Wykorzystanie za$ 7
markeré6w mikrosatelitarnych 1 3 indeli genomu plastydowego (cpDNA), umozliwito
zidentyfikowanie linii genealogicznych w badanym kompleksie na terenie poéinocnej Polski.

Dactylorhiza incarnata/maculata tworzy ztozony kompleks poliploidalny, w obrebie
ktérego nieustannie przebiegaja procesy mikroewolucyjne. Obserwowana réznorodno$¢ moze
wynika¢ z faktu, ze wiele gatunkéw o niedawnym pochodzeniu, nie wyksztalcito dotychczas
wilasnych cech dyskryminacyjnych. Wysokie prawdopodobienstwo zajscia hybrydyzacji oraz
plastycznos¢ fenotypowa rowniez maja wplyw na morfologie osobnikow. Rozmieszczenie

geograficzne linii genealogicznych, jak i struktura genetyczna badanych populacji jest



wypadkowa wielu czynnikéw i mechanizmdéw. Wymieni¢ tu nalezy przede wszystkim wplyw
plejstocenskich zlodowacen i izolacje w refugiach na potudniu Europy oraz procesy
ewolucyjne, takie jak, dryf genetyczny, naturalna selekcja czy przeptyw genow, co

potwierdzaja wyniki niniejszej pracy.



