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Rodzina ryb lososiowatych jest wazna ze wzgledow ekologicznych
I ekonomicznych z powodu wysokiego poziomu potowdéw komercyjnych i rekreacyjnych
w Morzu Batltyckim, polskich rzekach oraz licznych populacji hodowlanych.
Przedstawicielami tej rodziny sg toso$ atlantycki — Salmo salar, tro¢ wedrowna — Salmo trutta
m. trutta oraz introdukowany do Morza Battyckiego w latach 60. XX w. pstrag teczowy —
Oncorhynchus mykiss. Trudnosci w identyfikacji gatunkéw, wynikajace z ich
morfologicznego  podobienstwa, moga doprowadzi¢ do nadmiernych potowdéw
restytuowanego tososia atlantyckiego, prowadzac do zaburzenia rownowagi w ekosystemie
Morza Battyckiego. Dlatego istotne jest stworzenie genetycznego narzedzia rdznicujgcego
te gatunki. Innym problemem jest niekontrolowane zarybianie rzek hodowlang trocig
wedrowng w przesztosci. Niestety zabiegi te doprowadzity do wymieszania si¢ populacji.
Obecnie, od poczatku lat 90. XX w., wickszo$¢ trociowych rzek zasilana jest
w kontrolowanych warunkach. W pracy przedstawiono:
- Wykorzystanie mikromacierzy SNP w mig¢dzygatunkowej analizie prob od ryb
tososiowatych do jednoznacznej identyfikacji gatunkowej osobnikow. Zidentyfikowano panel
566 wysoce polimorficznych loci SNP (Fst = 0,999) mogacy stanowi¢ molekularng podstawe
w monitoringu akwakultury oraz przemystu spozywczego.
- Metodyke i oceng zastosowania tej samej mikromacierzy do identyfikacji wislanej
i pomorskiej populacji troci wedrownej. W rezultacie wybrano dwa panele wysoce
polimorficznych markerow (108 loci SNP (Fst = 0,0407) i 39 loci SNP (Fst = 0,1298)). Dane
zostaly sklasteryzowane w dwie grupy odpowiadajace pochodzeniu osobnikow.
- Zrdéznicowanie 1 zmiang struktury genetycznej w wislanej 1 pomorskiej populacji troci
wedrownej z 1996 i 2009 roku. Proby poddano genotypowaniu z wykorzystaniem technologii
Sequenom MassARRAY iPLEX. Analiza 22 polimorficznych markeréw SNP, wybranych
sposrdd 62 loci z mikromacierzy SNP, wykazata réznice w strukturze genetycznej populacji

z Wisty w analizowanym przedziale czasu, podczas gdy pomorskie populacje byly stabilne.



Uzyskane wyniki wskazuja, iz zaobserwowane zmiany w genetycznej strukturze
populacji w czasie mogly zosta¢ spowodowane wprowadzeniem strategii zarybiania dla

restytucji i ochrony genotypow wislanej troci wedrownej w Wisle i jej doptywach.



