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Taksonomia jest podstawowg dyscypling biologii majaca na celu opisanie, hazwanie i
skatalogowanie zywych organizméw na Ziemi. Interpretacja informacji taksonomicznych,
takich jak listy gatunkéw, dane o rozmieszczeniu i klucze do identyfikacji sa kluczowe w
biologii, dlatego taksonomia ma kluczowe znaczenie dla ochrony i zrownowazonego
uzytkowania  réznorodno$ci  biologicznej.  Najwigkszag  réznorodno$¢  gatunkowa
storczykowatych na $wiecie obserwuje si¢ W Kolumbii, jednocze$nie wiele z grup jest
poznana jedynie fragmentarycznie, w tym takze Prescottiinae. Celem badan byla rewizja
taksonomiczna Prescottiinae  (Orchidaceae) z obszaru Kolumbii. Przedstawiciele
podplemienia wystepuja w tropikalnych biomach wysokogorskich, ktorych roslinnosé
narazona jest na liczne zagrozenia, dlatego drugim celem badan byta analiza obecnego
rozmieszczenia gatunkow podplemienia, w $wietle ich nisz ekologicznych i historii
ewolucyjnej.

Podplemi¢ Prescottiinae obejmuje dziewi¢¢ rodzajow, pie¢ z nich (57 gatunkdw)
wystepuje w Kolumbii (Aa, Altensteinia, Gomphichis, Myrosmodes i Prescottia).
Wystepowanie Stenoptera nie zostato potwierdzone na badanym obszarze, rekordy dla tego
taksonu podawane z Kolumbii budza watpliwosci i najprawdopodobniej sa wynikiem
nieprawidlowego oznaczenia materiatu. Prescottiinae to rosliny naziemne, wystepujace
gtéwnie w lasach gorskich oraz na formacji subparamo i paramo. Wigkszos¢ z nich ma
ograniczong zasieg, wystepujac gtdéwnie w pasie od ok. 1000 m do nawet 5000 m n.p.m

Modele potencjalnych nisz ekologicznych oparte na zmiennych klimatycznych
potwierdzajg wystepowanie Prescottiinae w wysokich partiach Andow. W przypadku rodzaju
Myrosmodes zasi¢g charakteryzuje si¢ wieloma przerwami. Model jest zgodny z
dotychczasowymi obserwacjami, a takze rozmieszczeniem paramo. Test tozsamosci nisz
wykazal, ze dla oSmiu gatunkoéw reprezentowanych przez cztery rodzaje sa one znaczaco
podobne lub prawie identyczne. Przyczyng moze by¢ stosunkowo niedawny czas
dywersyfikacji tych taksonéw (ok. 0.4-5 Mya). Analiza z wykorzystaniem zegara
molekularnego pokazuje, ze powstanie paramo jest rowniez najbardziej prawdopodobna
przyczyng powstania linii ewolucyjnej Myrosmodes (ok. 5 Mya). Z kolei modele w oparciu o
warunki klimatyczne dla ostatniego zlodowacenia wykazaty nisze 0 znacznie szerszym
zasiggu nisz wspoélczesnie. Moze to wynika¢ z wysokogorskiego charakteru badanych

gatunkow 1 stanowi¢ wazny sygnat podczas problemu globalnego ocieplenia.



